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Faststadllande
Kursplanen ar faststdlld av Institutionen for marina vetenskaper 2020-05-05 att gilla fran och

med hostterminen 2020.

Ansvarig institution
Institutionen for marina vetenskaper, Naturvetenskapliga fakulteten

Forkunskapskrav
Antagen till forskarutbildning

Larandemal

Se underrubriker nedan.

Kunskap och forstdelse

a. Demonstrera avancerad kunskap om experimentella strategier, applikationer och
bioinformatiska verktyg for populationsgenomik.

b. Demonstrera avancerad kunskap om genomikens potential tillvigagangssitt for att svara pa
fragor som giller hela hela varlden, sarskilt for 6vervakning av biologisk mangfald.

Fardighet och formdga

a. Mojlighet att anvinda grundldggande kommandon i Unix-kommandoradsmiljoer
(omformatering av data med regular expressions, grundldggande skript, korning av
pythonskript fran unix-skalet)

b. Mojlighet att anvianda olika mjukvaruverktyg for att analysera sekvensdata fran restriktions
digererad DNA (data rengoringssteg, klustring av reads, mappning till referensgenom,
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extrahering och filtrering av genotypdata.

c. Mgjlighet att anvinda programvaruverktyg for populationsgenomik for att assemblera
genom / transkriptom, och utféra genuttryck / kartlaggning, differentialgenuttryck, funktionella
berikningstest, SNP genotypning, PCA, outlier tester, populationsstruktur och demografisk
analys.

Virderingsformdga och forhdllningssdtt

Formulera egna forskningsfragor, identifiera data och verktyg som behovs for att svara pa dessa
fragor och kritiskt utviardera och analysera resultaten.

Innehall

Kursen syftar till detaljerad forstaelse och praktisk erfarenhet av att anvinda toppmoderna
bioinformatikledningar for egna biologiska forskningsfragor. En viktig aspekt av kursen dr att
visa hur genomiska data kan tillimpas for att adressera och svara pa forskningsfragor inom
genetik, ekologi, befolkningsbiologi, 6vervakning och bevarande av biologisk mangfald.
Studenterna kommer att utbildas i de senaste bioinformatiska metoderna for att analysera data
med hog genomstromningsfoljd, som ar ndrvarande i manga forskningsprojekt. Kursen kommer
att omfatta grundlaggande datorverktyg som kravs for att kora kommandoradsapplikationer,
bearbetning av hog genomstromnings-sekvenseringsdata for hela genom / exome /
restriktionsstéille digererat (RAD) DNA for population genomiska studier.

Den forsta delen av kursen introducerar generella berakningsverktyg for nyborjare som UNIX
kommandoradsmilj6, bash-kommandon, datformatering med regelbundna uttryck och
grundlaggande skript 1 unix-skalet med en serie exempel och évningar med en fjarrserver.
Kursen introducerar bioinformatik programvara for analys av RAD-data och nedstroms
populationsgenetisk analys av genotypdata. Kursen introducerar ocksa grundlaggande och
avancerade begrepp inom dataanalys av population genomik, sisom genom- /
transkriptommontering, inriktning / kartliggning, differentialgenuttryck, funktionell
berikningstest, SNP genotyping, PCA, populationstrukturanalys, outliertest och demografisk
analys baserad pa allel frekvensspektra (AFS). Kursen motsvarar 1 veckors heltidsstudier och
bestar av forelasningar, demonstrationer och datalaboratorier.

Undervisningsformer

Undervisningen ges genom en kombination av foreldsningar som introducerar 4&mnen, foljt av
praktiska 6vningar i dataanalys. Dessutom avslutas kursen med grupparbete i dataanalys, foljt
av muntliga presentationer.

Undervisningssprdk
Kursen ges pé engelska.

Betyg
Pa kursen ges nagot av betygen Godkand (G) och Underkand (U).
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Former for bedomning

Beddmningen sker genom observation av resultatet av de praktiska dvningarna. Dessutom
innehaller kursens sista dag en 6vning dir deltagare kommer att tillimpa nyinlarade fardigheter
pa ett givet dataset, foljt av grupppresentationer av resultat.

Kursvardering

Kursutvéarderingen kommer att genomforas genom ett online frageformular.
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